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LK
ET E T R E EVI EW E R A Python framework to work with trees

Permite visualizar arboles filogenéticos en formato Newick
y alineamientos en formato Fasta

Ofrece integracion con la base de datos NCBI taxonomy
para la traduccion automatica de identificadores numericos
de taxonomias

Basada en el ETE toolkit, framework para la manipulacion,
analisis, comparacion y visualizacion de arboles
filogenéticos (y todo tipo de arboles jerarquicos)

GO g Ie ete treeview

http://etetoolkit.org/treeview/



http://etetoolkit.org/treeview/

ETE TREEVIEWER: CARGAR DATOS

Los datos del arbol a visualizar se pueden
iIntroducir en el area de texto correspondiente o
Importan un fichero. En ambos caso el formato
debe ser Newick.

Paste your tree in newick format:

E}EE 69 DappuP312785:1.24473,
(7739.JGI126010:4.02e-
06,7739.JGI126021:0.168081)0.99985:0.848895,

Or upload a newick file:
Seleccionar archivo Ningun archivo seleccionado



ETE TREEVIEWER: CARGAR DATOS

Opcionalmente, se pueden importar los datos de
alineamiento para ser visualizados conjuntamente

con el arbol filogenético.

Paste your alignment in fasta format:

>7029.ACYPI001869-PA
-P--m-mn--- ~-TKNANE-F-
ANDLFETCNLTEIESLOSSLKKDVEKKADQLKSLVSEKYRD ~

LIDAADTISSMAIIVSDI-T------NVTEHILKTNQTN-------- / Clear

Or upload a fasta file:
Seleccionar archive Ningun archivo seleccionado



ETE TREEVIEWER: VISUALIAR ARBOL

Una vez cargados los
datos, se visualiza el
arbol mediante el
botdn

5 fEA —
View tresel

Las ramas aparecen
etiquetada con las
distancias evolutivas
y los nombres de los
nodos coinciden con
los de las secuencias
alineadas




ETE TREEVIEWER: CONFIGURAR SALIDA

o Si se han introducido datos de alineamiento puede
configurarse la forma en la que son presentados.
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ETE TREEVIEWER: CONFIGURAR SALIDA

o Si se han introducido datos de alineamiento puede
configurarse la forma en la que son presentados.

&5

Alignment image type: | Condensed format v
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ETE TREEVIEWER: TRADUCIR IDs TAXONOMICOS

Un identificador taxonoOmico es un nidmero gue identifica
una especie en la base de datos NCBI taxonomy.
Ejemplo: 6669 = Daphnia pulex

Usando estos identificadores como nombre de los nhodos
(o el formato taxID.nombreSecuencia) la herramienta
obtendra de la base de datos NCBI el nombre de especie
asociado a cada identificador junto con su linaje

Para usar esta funcionalidad: « Reszolve taxonomic ids



ETE TREEVIEWER: TRADUCIR IDs TAXONOMICOS

Daphnia pulex (6669 Dappuf312785)
ranchiostoma floridae (7?39..}6”26070}
Branchiostoma floridae (7?39JG”2692'U
Nematostella vectensis (45357 NEMVEDRAFT_v1g217973-FA)
71

1
| 45 Hydra magnipapillata (6085_XP_00216?3
L EE Trichoplax adhaerens (10228 TnadP54105J
trongylocentrotus purpuratus (7668 5PU_016633t)
i Strongylocentrotus purpuratus (7668 SPU_G‘FSSSS{FJ
i—~Ciona savignyi {51511 ENSCSAVPO0000011400)
ionz intestinalis (77 19. ENSCINPO0000035803)
Petromyzen marinus (7757 ENSPMAPO0000006833)
0.7

Danio reric (7955 ENSDARPOO000103018)
adus morhua (8049 ENSGMOPO0000003903)
1 recchromis niloticus (81 QEENSONJPOOOGGGGQQQSJ
Gasterosteus sculeatus (9203 ENSGACPO0000005927)
'E[Tet'aoco'\ nigroviridis
‘{1

(99883 ENSTNIPO0000008530)
Takifugu rubripes (37033 ENSTRUPOO000029741)
¥ iphophorus maculatus (3083_ENSXMAP0000000?217)
ryzias latipes  (BOO0. ENSORLPOOOO0021771)
—Latimeria chalumnae ﬁBQ?.ENSLACPﬂﬂOOﬂOZ?Wﬁ)
¥enopus {Silurana) tropicalis (8354.ENS)(ETPGOOOGG5\’J’GQU
rnithorhynchus anatinus [‘9258_ENSOHNP00000015194}
1[Monodelphis domestica (136 16. ENSMODPMGSQQQQ}
1] .ggﬂ'lacra pus eugenii (9315 ENSMEUPOQGGGGOW??J
arcophilus harrisii {QSGSENSSHAPOGOOQOTSGG?)
0.50 Dasypus novemcinctus (9361ENSDNOP000000111?8)
i Echinops telfair (93?1ENSETEPGGGM5Q53)
b.so7erocevia casenss (9813, ENSPCAP00000009886)
Loxodonta africana {Q?SﬁENSLAFPOmG?SBQB)
IrMicrocebus murinus {30508. ENSM{CPOGMB?O)

0329

—Danio rerio
1| ——Gadus morhua

=

Oreochromis niloticus )
0.751 Gasterosteus. aculle.at.us

1 1r-Tetraodon nigroviridis
- Takifugu rubripes

Nombre de especies

eumetazoa

leumetazoa ja |deuterostomia |chordata
eumetazoa ia Jdeuterostomia Jchordata
eumetazoa idaria Janthozoa Jhexacorallia
idaria fhydrozoa fhydroida

placozoa Jirichoplax [Jtrichoplax adhaerens

bilateria Jdeuterostomia Jechinodermata

bilateria Jdeuterostomia Jechinodermata
eumetazoa [bilateria deuterostomia Jchordata
eumetazoa [bilateria Jdeuterostomia Jchordata

bilateria Jdeuterostomia |chordata

bilateria Jdeuterostomia fchordata

bilateria Jdeuterostomia fchordata

bilateria Jdeuterostomia |chordata

bilateria Jdeuterostomia |chordata
leumetazoa |bilateria Jdeuterostomia Jchordata
leumetazoa |bilateria Jdeuterostomia Jchordata
eumetazoa |bilateria Jdeuterostomia Jchordata
eumetazoa |bilateria Jdeuterostomia Jchordata
leumetazoa |bilateria Jdeuterostomia Jchordata

WIEICHER (ENEGE G E i lTGEE]

bilateria Jdeuterostomia fchordata jmammalia

bilateria Jdeuterostomia |chordata

bilateria §deuterostomia |chordata
eumetazoa [bilateria jdeuterostomia Jchordata Jmammalia
eumetazoa bilateria jdeuterostomia Jchordata Jmammalia
eumetazoa [bilateria jdeuterostomia Jchordata fmammalia
eumetazoa |bilateria jdeuterostomia Jchordata fmammalia
eumetazoa [bilateria Jdeuterostomia Jchordata

bilateria Jdeuterostomia Jchordata

Linajes




ETE TOOLKIT: USO AVANZADO

La herramienta web ETE Treeviewer es solo una pequeia muestra
de lo que se puede hacer con el ETE Toolkit

master

[vagrant@precise64]

$ python demo.py examples.sh
#

# INLINE LINE TREE EDITION AND VISUALIZATION
#

|

Ademas de la visualizacion de filogenias el framework permite, entre
otras opciones, la generacion de arboles de genes y especies,
ejecutar y visualizar analisis CodeML y SLR, calcular distancias

entre arboles, realizar consultas a la base de datos NCBI taxonomy,
manipular la topologia de los arboles, etc.



ETE TOOLKIT: USO AVANZADO

Para tener acceso a las opciones avanzadas es
necesario descargar la version instalable disponible
para Linux y Mac OS X, la cual ofrece un conjunto de
herramientas ejecutables por linea de comandos

Guia de descarga e instalacion:
http://etetoolkit.org/download/

Documentacion:
http://etetoolkit.org/documentation/tools/



http://etetoolkit.org/download/
http://etetoolkit.org/documentation/tools/

