ARBOLES
FILOGENETICOS
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Introduccion

Todas las especies de organismos vivos terrestres llevan a
cabo un proceso de transformacion a lo largo de los afios.

Ese proceso se conoce con el nombre de evolucion.

Uno de los problemas centrales de la biologia es expliclar la
historia evolucionaria de las especies actuales.

En particular, como las especies se relacionan con otras en
términos de sus ancestros comunes.



Arboles filogenéticos

¢ Esto se hace usando arboles: las hojas representan las
especies actuales, los nodos internos representan los
ancestros hipotéticos.
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Arboles filogenéticos

Arbol Filogenético de la Vida
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Arboles filogenéticos

El principal problema es que no hay informacion suficiente de los
ancestros distantes de las especies actuales.

Y si la hubiese, no podriamos estar 100% seguros que un fosil en
. , .

particular corresponde a una especie que es ancestro de dos

especies actuales.

Por lo tanto se infiere la historia evolucionaria de los organismos
actuales y se recrea su arbol filogenético.

El arbol resultante no es necesariamente la verdad, es so6lo una
hipotesis.



Suposiciones

¢ Las secuencias actuales comparten un ancestro comun.
¢ Todas mutaron a partir del ancestro comun.

¢ Las mutaciones son raras.



Terminologia
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Formato Newick

¢ Representacion grafica ¢ Formato Newick
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Reconstruccion: ;Qué

secuencias usar?

¢ Estudiando el gen:
Secuencia de DNA / proteina del gen

¢ Relacion entre especies:
El genoma completo
Algunos genes que evolucionan lentameten: RNA ribosomal



Meétodos

¢ Basados en secuencias:
Meétodos de parsimonia
Meétodos probabilisticos

é Basados en la distancia;:
UPGMA
Vecino mas proximo



